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ABSTRACT 

 

Surveys of powdery mildew fungi in Northern provinces of Thailand, e.g., 

Chiang Mai, Chiang Rai, Nan, Maehongsorn and Lumpang were made.  The main 

objective was to describe and identify powdery mildews in Tribe Erysipheae 

consisted of subtribe Erysiphinae and subtribe Typhulochaetinae. Subtribe 

Typhulochaetinae has only one genus, Typhulochaeta.  Subtribe Erysiphinae consists 
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of two genera, Erysiphe which anamorphic state belongs to subgenus Pseudoidium 

and Brasiliomyces which anamorphic state is unknown. Subgenus Pseudoidium is 

characterized by conidia produced singly (solitary) one at a time per day without 

fibrosin body and polygoni type germtubes. In this study, specimens were collected 

covering 68 host plant species, 34 host families that are infected by the fungi in this 

tribe. Under the microscopic observation, the fungi found on 58 host plant species 

were produced only anamorphic state and were identified as subgenus Pseudoidium. 

One fungus found on Tectona grandis producing both anamorphic and teleomorphic 

states and was identified as Erysiphe tectonae. The genus Brasiliomyces were found 

on eight host plant species, e.g. Castanopsis echinocarpa, C. diversifolia, C. indica, 

C. calathiformis, C. argyrophylla, C. tribuloides, Lithocarpus elegans and                 

L. polystachyus which belongs to the same host family produced only teleomorphic 

state. 

To study the phylogenetic relationship of this fungal group, 21 specimens 

were used for sequencing of rDNA region and compared with 87 specimens of the 

genus Erysiphe from the DNA Databank of Japan (DDBJ).  The sequences were 

initially aligned, using the Clustal V package.  Phylogenetic trees were obtained from 

the data using maximum likelihood (ML), distance, and parsimony methods.  The 

results confirmed that all of the 21 specimens can be identified as a genus Oidium 



viii 

 

subgenus Pseudoidium.  But the 8 specimens which cannot be found anamorphic 

state, producing only ascomata are identified as genus Brasiliomyces. The molecular 

phylogenetic analysis indicated that the Brasiliomyces found on 6 host plants;  

Castanopsis indica, C. calathiformis, C. argyrophylla, C. tribuloides, Lithocarpus 

elegans and L. polystachyus belong to the Erysiphe.  They are formed separate clade 

with Typhulochaeta japonicae and Erysiphe.  We propose this Brasiliomyces species 

as a new species of Erysiphe and describe as Erysiphe monoperidiata sp. nov. The 

other Brasiliomyces found on two host plant species, Castanopsis diversifolia and C. 

echinocarpa, formed separate clade with Typhulochaeta japonicae and Erysiphe.  We 

assign as a new species, recorded and described as Erysiphe asiatica sp. nov.  In 

addition, phylogenetic analysis of Erysiphe tectonae found on Tectona grandis 

indicated that it is a unique species.  The molecular tool was conducted to aid the 

identification of anamorphic materials by assessing the rDNA sequence in which 

these 12 specimens can be grouped into 6 different groups as follows:  The first group 

was the fungus found on Muehlenbeckia plytyclada which closely related to Erysiphe 

polygoni.  The second group includes the fungi found on Aeschynomene americana, 

Sesbania grandiflora, Tamarindus indica and Mirabillis jalapa which are closely 

related to Erysiphe robiniae.  The third group was the fungus found on Pisum sativum 

which closely related to Erysiphe pisi.  The fourth group was the fungi found on 
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Cyclea barbata and Ipomoea obscura which are closely related to Erysiphe 

pseudolonicerae.  The fifth was the fungus found on Acacia auriculaformis which is 

closely related to E. alphitoides, the sixth group was the fungi found on Ludwigia 

hyssopifolia, Stachytarpheta indica and Zizyphus nummularia which are closely 

related to E. polygony.  This is a comprehensive study of powdery mildews and the 

first report of new species in genus Erysiphe which mostly occur on new host plants 

in Thailand. 
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บทคัดยอ 

 
 
 จากการสํารวจเชื้อราแปงในเขตจังหวัดภาคเหนือของไทย ไดแก เชียงใหม เชียงราย นาน 
แมฮองสอน และลําปาง โดยมีวัตถุประสงคเพื่ออธิบายลักษณะ และจําแนกชนิดของเช้ือราภายใน 
Tribe Erysipheae ซ่ึงประกอบดวย Subtribe Typhulochaetinae และ Subtribe Erysiphinae โดยเช้ือ
ราแปงใน Subtribe Typhulochaetinae มีสมาชิกเพียง Genus เดียวคือ Typhulochaeta  สวน Subtribe 
Erysiphinae ประกอบดวย Genus Erysiphe (การสืบพันธุแบบไมอาศัยเพศจัดอยูใน Subgenus 
Pseudoidium) และ Genus Brasiliomyces (ไมพบการสืบพันธุแบบไมอาศัยเพศ) โดยเช้ือราใน 
Subgenus Pseudoidium นี้มีลักษณะทางสัณฐานวิทยาคือ สราง conidia เกิดเดี่ยวๆ ไมตอกันเปนสาย
โซ โดยสรางไดวันละ 1 conidium ภายใน conidia ไมมี fibrosin body เม่ือ conidia งอกจะใหกําเนิด 
germ tube มีลักษณะเปนแบบ polygoni type ซ่ึงจากการศึกษาพบวา สามารถเก็บรวบรวมเช้ือราแปง
ใน Tribe นี้ไดจากพืชอาศัยรวม 68 ชนิด ใน 34 ตระกูล    เม่ือนําตัวอยางเช้ือราดังกลาวมาศึกษา
ภายใตกลองจุลทรรศนพบวา เช้ือราแปงจากพืชอาศัยรวม 58 ชนิดมีการสืบพันธุแบบไมอาศัยเพศ
เพียงอยางเดียวและถูกจําแนกไวใน Subgenus Pseudoidium  สวนเช้ือราแปงท่ีพบบนสักพบวามีการ
สืบพันธุท้ังแบบอาศัยเพศ และแบบไมอาศัยเพศ และจําแนกไดเปนเช้ือรา Erysiphe tectonae  
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สําหรับเช้ือรา Genus Brasiliomyces ท่ีพบบนพืชอาศัย 8 ชนิด ในตระกูล Fagaceae ไดแก กอหนาม 
กอแปน กอล้ิม กอหมูดอย กอหยุม        กอใบเล่ือม กอนก และกอหมน โดยเช้ือราดังกลาวพบ
เฉพาะการสืบพันธุแบบอาศัยเพศเพียงอยางเดียวเทานั้น  

ในการศึกษาถึงความสัมพันธทางพันธุกรรมของเช้ือราแปงในกลุมนี้ ไดมีการศึกษาหา
ลําดับเบส ตรงตําแหนง rDNA จากตัวอยางพืชอาศัยรวม 21 ชนิด  แลวจึงนํามาเปรียบเทียบกับ
ขอมูลของเช้ือราแปงใน Genus Erysiphe และ Oidium Subgenus Pseudoidium รวม 87 ตัวอยาง  ท่ีมี
รายงานไวในธนาคาร DNA ของประเทศญ่ีปุน (DDBJ) จากลําดับเบสดังกลาวสามารถวิเคราะหดวย
โปรแกรม Clustal V จากนั้นคํานวณหาความสัมพันธทางพันธุกรรมและสราง Phylogenetic tree ได
ดวยวิธี  mazimum-likelihood (ML),  distance และ parsimony ซ่ึงจากผลการทดลองสรุปไดวาเช้ือ
ราแปงท้ัง 21 ตัวอยางนั้นสามารถยืนยันการจัดจําแนกอยูใน  Genus Oidium Subgenus 
Pseudoidium  แตเช้ือราแปงจํานวน 8 ตัวอยางท่ีไมพบการสืบพันธุแบบไมอาศัยเพศ พบมีการสราง 
ascomata เพียงอยางเดียวและถูกจําแนกไวเปน Genus Brasiliomyces นั้น ผลการศึกษาทางอณู
ชีววิทยาชี้ใหเห็นวา เช้ือรา Genus Brasiliomyces ท่ีพบบนพืชอาศัย 6 ชนิด ไดแก กอหมูดอย กอนก 
กอหมน กอใบเล่ือม กอล้ิม และกอหยุม มีลําดับเบสเดียวกัน และจัดอยูใน clade เดียวกันกับเช้ือรา
ใน Genus Erysiphe  และเช้ือรา Typhulochaeta japonicae ดวยเหตุนี้เช้ือรา Genus Brasiliomyces ท่ี
พบบนพืชอาศัยท้ัง 6 ชนิดดังกลาวจึงจัดจําแนกใหมในช่ือวา Erysiphe monoperidiata sp. nov. สวน
เช้ือรา Genus Brasiliomyces ท่ีพบบนพืชอาศัยอีก 2 ชนิดไดแก กอแปน และกอหนาม พบมีลําดับ
เบสเดียวกัน และจัดอยูใน clade เดียวกันกับเช้ือราใน Genus Erysiphe และ Typhulochaeta 
japonicae จึงจัดจําแนกใหมในช่ือวา Erysiphe asiatica sp. nov. สําหรับผลการศึกษาในเช้ือรา 
Erysiphe tectonae ท่ีพบบนสักช้ีใหเห็นวาเช้ือรานี้มีลักษณะเฉพาะท่ีไมเหมือนกับเช้ือราใน Genus 
Erysiphe อ่ืนๆ  นอกจากนี้ผลการศึกษาดานความสัมพันธทางพันธุกรรม ยังช้ีใหเห็นวาเช้ือราแปง
ใน Subgenus Pseudoidium ท่ีพบบนพืชอาศัยจํานวน 12 ชนิดสามารถยืนยันไดวาเช้ือราท้ังหมด
จัดเปนเช้ือราท่ีอยูใน Genus Erysiphe โดยแบงออกเปน 6 กลุม ดังนี้คือ กลุมท่ีหนึ่ง ไดแกเช้ือราแปง
ท่ีพบบนตะขาบบินเปนเช้ือราท่ีมีความใกลชิดกับเช้ือรา Erysiphe polygoni; กลุมท่ีสอง ไดแกเช้ือรา
แปงท่ีพบบนโสนโขน แค มะขาม และบานเย็น โดยมีความใกลชิดกับเช้ือราแปง Erysiphe 
robiniae; กลุมท่ีสาม ไดแกเช้ือราแปงท่ีพบบนถ่ัวลันเตา มีความใกลชิดกับเช้ือราแปง Erysiphe pisi;  
กลุมท่ีส่ี ไดแกเช้ือราแปงท่ีพบบนหญามะนอย และสะอึก มีความใกลชิดกับเช้ือราแปง Erysiphe 
pseudolonicerae; กลุมท่ีหา ไดแกเช้ือราแปงท่ีพบบนกระถินณรงคมีความใกลชิดกับเช้ือราแปง 
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Erysiphe alphitoides; กลุมท่ีหก ไดแกเช้ือราแปงท่ีพบบนแพงพวย พันงูเขียว และพุทรา มี
ความสัมพันธใกลชิดกับ       เช้ือราแปง Erysiphe polygony  จากการศึกษาเช้ือราแปงในคร้ังนี้ 
นับเปนคร้ังแรกท่ีมีการรายงานถึงการจําแนกชนิดอยางละเอียด และเปนการคนพบเช้ือราแปงใน 
Genus Erysiphe บนพืชอาศัยตางๆ ท่ียังไมมีการรายงานมากอนในประเทศไทย  


